(6)
invitro  MIC
(MIC)
MIC
(ng/mL)
Difloxacin Sarafloxacin
MICsg, MICqyq MICs, MiICqy
40 40 1.0-16 40 2.0-16 3
73 2 4 0.125-8 2 4 0.125-8 5
Bacteroides fragilis 27 2 4 1-4 1 2 05-4 7
51 2 4 18 2 4 1-32 8
29 4 16 2->32 4 8 1->32 9
Bacteroides bivius 2 2.0-2.0 8.0-8.0 3
Bacteroides distasonis 2 4.0-4.0 8.0-8.0 3
Bacteroides melaninogenicus 6 20 20-4.0 40 2.0-8.0 3
Bacteroides ovatus 7 16 4.0->16 16 4.0->16 3
Bacteroides thetaiotaomicrom 9 8.0 1.0-16 8.0 10->16 3
Bacteroides vulgatus 3 2.0-16 8.0->16 3
Bacieroide spp. 17 |1 8 0.125-64 1 8 0.125-32 5
29 4 16 2-32 4 32 2-64 8
10 10 1.0 05-2 10 10 05-1.0 1
Campylobacter jejuni 25 0.25 0.25 0.125-0.25 6
A 0.25 05 0.12-05 0.12 0.25 0.06-0.25 1
Campylobacter coli 26 0.125 0.25 0.015-05
20 0.125 10 0.06-2 0.06 0.25 0.06-0.5 1
22 05 4 0.015-4 0.03 05 0.015-05 2
Citrobacter freundii 14 0.25 20 0.03 0.25 3
36 0.25 1 0.25-2 0.15 0.125 0.08-0.5 9
30 0.125 10 0.06-1.0 0.015 0.125 0.004-0.25 10
10 0.12 0.12 0.03 0.03 3
itrob d 0.25-5 0.015 2
Citrobacter diversus 27 015 [025 | 01252 0015 | 0125 00080125 |9
20 0.06 0.25 0.06-2.0 0.015 0.03 0.04-0.25 10
Citrobac 16 0.25 4 0.03-32 003 |05 0.03-4 4
FTODACIEN Spp. 8 o2 |1 0034 003 | 012 003025 7
30 0.125 0.25 0.06-4 0.06 0.06 0.06->05 1
Enterobacter cloacae 24 0.25 0.25 0.03 0.06 3
20 0.25 05 0.06-1 0.06 0.25 0.008-0.25 9
50 0.125 0.25 0.015-1.0 0.015 0.03 0.004-0.125 10
Enterobacter aerogenes 20 0.125 0.125 0.06-0.25 0.06 0.125 0.06-0.125 1
24 0.25 05 0.06 0.06 3
19 0.25 05 0.06-4 0.03 0.06 0.008-0.25 9




20 0.125 0.25 0.03-05 0.015 0.03 0.004-0.06 10
Enterobacter agglomerans 10 0.25 40 0.03 012 3
15 0.06 0.25 0.008-1.0 0.015 0.06 0.004-0.25 10
18 05 1 0.03-4 0.015 0.25 0.015-0.25 2
Enterobacter spp. 28 012 1 0.06-2 003 | 025 0.03-1 4
30 0.25 0.25 0.06-4 0.03 0.03 0.03-0.25 7
30 006 | 0125 0.06-0.125 006 | 0.06 0.06 1
20 0.25 0.25 0.015-05 0.015 0.03 0.015-0.06 2
herichiacoli A 0.12 0.25 0.03 0.06 3
Escherichia coli 140 [012 | 025 0,034 003 | 006 0031 4
49 0.06 0.12 0.03-0.25 0.03 0.03 0.03 7
23 0.125 05 0.008-0.5 0.15 0.03 0.008-0.25 9
100 | 0.06 0.125 0.015-1.0 0.015 0.03 0.008-0.25 10
Fusobacterium spp. 30 1 4 0.125-8 05 4 0.125-8 5
3 4 4 2-4 4 4 4 8
Klebsiella oxytoca 25 0.125 05 01251 0.015 0.06 0.015-0.25 9
20 0.125 0.25 0.06-0.5 0.015 0.015 0.008-0.03 10
30 05 10 0.06-2 006 | 025 0.06-0.5 1
. . 34 0.25 05 0.06-4 0.06 012 0.03-1 4
Klebsiella pneumoniae
34 05 2 0.125-2 0.06 0.25 0.015-05 9
20 0.25 10 0.06-4.0 0.03 0.25 0.015-0.25 10
A4 0.25 05 0.06 012 3
Klebsiella spp. 25 0.25 05 0.03-2 0.06 0.25 0.015-0.25 2
35 0.12 05 003-1 003 | 0.06 0.03-0.12 7
10 05 05 0.125->05 0.125 05 0.125-05 1
14 1 2 0.12-2 0.06 05 0.015-05 2
Morganella morganii 10 0.5 05 0.12 0.12 3
12 05 1 0.25-2 0.06 0.25 0.03-1 4
48 05 1 0.06-8 003 | 012 0.03-2 7
28 05 1 0.125-2 0.06 05 0.03-1 9
15 2 2 1-2 0.25 05 0.06-0.5 2
26 05 10 0.12 0.25 3
Proteus mirabilis 43 1 2 0.25-4 0.25 05 0.06-2 4
30 1 1 0.25-4 0.12 0.25 0.03-0.25 7
30 1 2 18 0.125 05 0.125-4 9
50 10 10 10 0.125 0.25 0.03-0.5 10
10 10 2 1.0-2 0.25 05 0.25-0.5 1
16 1 2 0.254 0.12 0.25 0.03-05 2
Proteus vulgaris 10 10 10 0.12 0.25 3
33 05 1 003-1 003 | 0.06 0.03-0.06 7
26 05 2 0.25-8 0.06 05 0.03-2 9
15 05 10 0.25-1.0 0.06 0.125 0.03-0.25 10
Proteus spp. 30 10 2 10-2 0.375 0.5 0.25-0.5 1
10 05 20 0.12 0.25 3
Providencia rettgeri 19 1 2 0.12-2 0.12 0.12 0.03-0.12 7
27 1 4 0.05-8 0.25 1 0.06-2 9
26 05 40 0.12 10 3
Providencia stuartii 30 0.25 1 0034 003 | 0.06 0.03-1 7
32 1 8 0.25-64 1 4 0.06-8 9
15 1 2 0.25-2 0.06 05 0.03-05 2
Providencia spp. 25 05 2 0.03-16 0.06 0.25 0.03-2 4
23 05 20 0.12 0.25 3
1 2 4 0.12-8 1 4 0.034 4




Salmonella enteritidis K71 05 1 0.03-2 0.03 0.06 0.015-0.12 2
39 0.25 05 0.125-05 0.03 0.06 0.015-0.125 9
18 0.12 05 0.06-4 0.03 0.06 0.015-05 4
Salmonella spp. 28 0.125 0.25 0.125-10 6
93 0.25 0.25 0.06-0.5 0.03 0.06 0.008-0.06 1
20 05 32 052 0.125 05 0.06-4 1
30 1 2 054 0.12 1 0.015-1 2
Serratia marcescens 35 10 20 0.25 0.25 3
29 1 4 058 0.25 05 0.03-1 4
29 1 4 0.25-8 0.125 05 0.03-2 9
50 1.0 20 0.06-4.0 0.125 0.25 0.015-05 10
Shigella sonnei 15 0.25 05 0.06-0.5 0.015 0.03 0.015-0.06 2
9 0.12 4 0.034 003 |05 0.03-05 4
- 20 0.06 0.125 0.015-0.25 6
Shigella spp. 3 015 |05 0.06-2 0015 | 006 | 001505 9
144 | 0.06 0.12 0.015-0.12 0.015 0.015 0.008-0.06 1
\killonella parvula 2 1 2 1-2 05 1 051 8
17 0.03 0.125 0.025-0.25 6
Yersinia enterocolitica 25 0.06 0.25 0.015-1 007 | 0125 0.008-0.5 9
68 0.12 0.25 0.03-0.25 0.03 0.03 0.004-0.06 1
- e 4 40-80 40-80 3
Clostridium difficile 20 80 80 4080 5
4 4 8 48 4 4 4 8
10 1.0 0.12-80 1.0 0.12-40 3
Clostridium spp. 13 2 4 054 2 4 0.25-8 8
24 0.25 8 0.03-16 0.25 8 0.03-32 9
Enterococcus spp. 34 14 8 28 2 4 14 2
16 40 8.0 40 80 3
58 4 8 0.06-16 2 4 0.25-8 4
29 4 8 2-8 2 2 05-2 7
Eubacterium spp. 33 2 8 0.125-32 1 8 0.125-16 5
PepOCOCCUS SPP. 64 4 16 0.125-32 2 8 0.125-16 5
11 4 4 05-16 4 4 058 8
Peptostreptococcus anaerobius | 4 0.25-05 0.25-05 3
Peptostreptococcus asaccharolyticus | 4 2.0-80 2.0-80 3
PepIostreptococcus sp 40 2 16 0.125-16 2 8 0.125-8 5
8 05 8 0.25-8 05 8 0.25-8 8
Propionibacterium acnes 14 2 4 2-4 2 4 2-16 8
Propionibacterium granulosum | 6 2 2 2-2 2 16 2-16 8
30 0.25 0.375 0.125-05 0.375 05 0.125-05 1
18 05 1 0.12-1 05 05 0.12-05 2
57 0.12 0.25 0.12 0.25 3
Staphylococcus aureus 70 |025 0.25 0.12-8 0.25 0.25 0.06-4 4
50 0.25 05 0.12-05 0.12 0.25 0.06-0.25 7
35 0.125 0.25 0.03-2 0.125 0.25 0.03-05 9
20 0.25 05 0.125-05 0.25 0.25 0.125-05 10
10 05 05 0.25-10 05 05 0.125-10 1
15 1 2 052 0.25 1 0.12-1 2
Staphylococcus epidermidis 43 0.25 1 0.12-4 0.25 05 0.03-4 4
27 0.25 1 0.12-1 0.12 0.25 0.12-0.25 7
35 0.25 05 0.125-8 0.25 05 0.06-8 9
25 05 05 0.25-05 0.25 05 0.125-05 10
Staphylococcushaemolyticus | 20 0.25 0.5 0.25-0.5 0.125 05 0.125-0.25 10
Staphylococcus hominis 20 05 05 0.125-1.0 0.25 05 0.125-0.5 10

3




Staphylococcus saprophyticus 45 1 1 0.25-1 0.25 0.25 0.12-05 I
20 1.0 20 10 20 3
Streptococcus agalactiae 13 2 4 14 1 2 052 4
22 4 4 2-4 1 2 1-2 7
25 40 8.0 2.0-80 20 40 2.0-40 10
Streptococcus bovis 10 2 16 0.25-16 2 4 18 9
30 4 8 2-8 4 8 1.0-8 1
Streptococcus faecalis 2] Y 40 20 a0 3
24 1 2 0.254 1 2 05-2 9
25 20 40 1.0-4.0 1.0 20 05-4.0 10
Streptococcus faecium 30 16 32 8-32 16 16 4-32 1
20 1.0 20 10 20 3
Streptococcus pneumoniae | 33 1 2 1-2 05 0.5 0.25-05 7
17 05 2 0.06-4 05 2 0.06-2 9
20 05 8.0 05 8.0 3
13 1 2 0.25-8 05 2 0.254 4
Streptococcus pyogenes 32 1 2 1-2 0.5 0.5 0.25-05 7
16 1 2 0.25-8 05 2 0.06-4 9
25 1.0 20 05-4.0 05 1.0 0.125-2.0 10
SHEOIOCOCEUS S 30 4 4 4-16 15 3 1.0-8 1
P op. 37 |1 4 012516 1 4 01258 5
. . 20 2 6 2-8 15 2 05-2 1
Viridans Streptococci 5 |1 1 01252 1 2 00152 9
* VICH
10  5x10°CFU/spot a 10°
10°CFU/spot MIC ( 5 )
MICs Escherichia coli 0.064 /mL
Yersinia enterocolitica 0.03ug/mL  Shigella spp.  0.06pg/mL
MICs, Bacteroide spp. Clostridium spp.  Fusobacterium spp.
1pg/mL
MICg
Bifidobacterium  Lactobacillus
(MIC)
MICx
(ng/mL)
Difloxacin Sarafloxacin
MICx MICqy MICx MICqy
Acinetobacter anitratus [ 10 [ 0125 | 05 0.06-05 05 | 05 0.06-05 1




36 0.06 0.25 0.008-1 0.125 05 0.015-1 9
40 0.06 0.125 0.008-0.25 0.06 0.25 0.03-0.25 10
Acinetobactercaloaceticus | 35 0.12 0.25 0.06-0.25 0.06 0.12 0.03-0.25 7
Acinetobacterclwoffi 40 0.03 0.125 0.008-0.25 0.06 0.125 0.015-0.25 10
Acinetobacter spp. 7 05 0.015-05 0.25 0.015-0.25 2
17 0.12 05 0.12 10 3
13 0.12 2 0.06-4 0.12 05 0.06-0.5 4
Aeromonas hydrophila 3 0.12-05 0.06 2
13 0.06 0.125 0.03-0.25 0.008 | 0.015 0.008-0.03 9
15 0.06 0.25 0.03-1.0 0.03 0.06 0.004-0.5 10
Aeromonas spp. 6 0.06-0.125 0.06 1
Branhamella catarrhalis 10 0.03 0.03 0.03 0.03 3
(Moraxella catarrhalis) 12 0.06 0.25 0.06-2 003 05 0.03-1 9
Haemophilus influenzae 40 0.015 0.015 0.015 0.015 3
21 0.12 0.12 0.03-0.12 0.12 0.12 0.03-0.12 4
30 0.03 0.03 0.03-0.12 0.03 0.03 0.03 7
20 0.004 0.004 0.004-0.008 0.004 0.004 0.004-0.008 10
Neisseria gonorrhoeae 58 0.03 0.06 0.015 0.03 3
8 0.015 05 0.007-0.5 0.015 05 0.015-05 4
31 0.03 0.03 0.03 0.03 0.03 0.03 7
28 0.008 0.008 0.008 0.008 0.008 0.008 9
Neisseria meningitides 19 0.015 0.015 0.015 0.015 3
5 0.008-0.015 0.008-0.015 9
Pseudomonas aeruginosa | 12 1 4 058 0.25 05 0.06-1 2
70 20 8.0 05 20 3
53 2 4 0.03-16 0.25 1 0.03-2 4
88 1 2 0.12-16 0.12 0.25 0.03-05 7
48 2 8 0.25->32 1 2 0.125-16 9
100 |20 8.0 1.0-320 10 20 0.25-8.0 10
Pseudomonas cepacia 20 1 8 0.03-32 05 8 0.03-16 9
Pseudomonas fluorescens | 8 10 40 1.0-4.0 0.125 10 0.06-1.0 10
Pseudomonas maltophilia | 19 1 4 054 1 2 0.06-4 9
38 10 8.0 0.25-16.0 10 20 0.125-4.0 10
Pseudomonas maltophilia | 14 20 80 20 80 3
cepacia
Pseudomonas putida 17 10 40 0.25-4.0 0.25 05 0.03-1.0 10
Pseudomonas spp. 30 2 4 108 1.25 45 0.25-16 1
23 05 20 0.12 0.25 3
1n 2 4 0.12-8 1 4 0.03-4 4
3 2 4 0.12->128 0.12 0.25 0.03-4 7
22 2 4 054 1 05 0.06-8 9
Vibrio cholerae A 0.06 05 0.06-1 0.004 0.004 0.004-0.25 1
Vibrio spp. 10 0.125 0.125 0.008-0.125 6
Actinomyces spp. 14 2 4 0.125-8 1 8 0.125-16 5
Bacillus cereus 17 0.125 0.25 0.06-0.25 0.125 0.25 0.015-0.25 10
Corynebacterium JK spp. 10 1 2 12 1 2 1-2 9
Listeria monocytogenes 10 2 2 2-4 2 2 2 1
30 1 2 054 05 1 052 9
12 10 10 1020 05 05 05-10 10
MIC




(MIC) ( )
MICs
) B TL-12 313 0.39
Citrobacter freundii TU-971 6.5 078
GN-346 0.2 0.025
Enterobacter cloacae TL-14 0.78 0.1
TU-680 0.2 0.05
NIHJJC-2 0.39 0.05
1346 0.2 0.025
Escherichia coli ML-1410 RGN-823 125 1.56
ML-1410 RGN-238 125 1.56
KC-14 0.1 0.025
ATCC 27166 0.006 0.006
Klebsiella oxytoca 5075 0.2 0.025
Klebsiella pneumoniae PCI-602 0.78 01
5038 0.39 0.1
) 0068 3.13 0.78
Morganella morganii Kono 078 01
6501 0.78 0.1
Proteus mirabilis TU-1698 0.78 0.2
1ID-874 0.78 0.1
Proteus vulgaris 6064 0.78 0.2
6028 0.78 01
GN76/c-1 0.78 0.1
Providencia rettgeri 6256 039 01
6259 0.78 0.2
Providencia stuartii 6761 0.006 0.006
6764 0.39 0.1
PI-67 0.78 0.1
TU-408 0.78 0.39
Pseudomonas aeruginosa No.12 1.56 02
3HR 313 0.78
4096 313 0.78
4098 0.78 01
Salmonella typhi T-58 0.39 0.05
Salmonella typhimurium 0.39 0.05
Serratia marcescens 7006 3.13 0.39




OU-29 1.56 0.39
Shigella sonnei 0.2 0.05
Bacillus subtilis ATCC 6633 0.1 0.05
Enterococcus faecalis CN-478 3.13 1.56
209P JC-1 0.39 0.1
Terajima 0.78 0.39
Staphylococcus aureus Smith 0.2 0.1
252R 0.39 0.2
199R 0.2 0.2
Staphylococcus epidermidis Kawamura 0.2 0.2
MIC
pH MIC
H MICx

Enterobacteriaceae 26
Morganella(2) Proteus(3) Providencia(3)

E. coli(7) Enterobacter(3) Klebsiella(3) Serratia(3) Citrobacter(2)

) 13(H65  029)

Pseudomonas aeruginosa(8 ) Gram-positive cocci(13 MIC Enterobacteriaceae
pH Enterobacteriaceae pH
3 ) 60 pHE.8 7.4
80 E.coli Enterobacter Klebsiella Morganella morganii
Proteus mirabilis Providencia stuartii 0.5pg/mL (47%)
(pH6.8 0.06p /mL 43%) Pseudomonas aeruginosa Acinetobacter
calcoaceticus Staphylococcus aureus Staphylococcus epidermidis ( 10 ) pH
Staphylococci 75% 025 10%) 1 50%

(

Bacteroides fragilis(6
) Peptococcus  Peptostreptococcus spp.(5

Bacteroides

Rapid Selection
MIC 12

MIC

) Bacteroides spp.(7

) Fusobacterium spp.(2 ) Clostridium spp.(4
pH MIC( )

2
MICx
7 (Enterobacter aerogenes

Escherichia coli Klebsiella pneumoniae Pseudomonas aeruginosa Serratia marcescens Staphylococcus aureus

Streptococcus faecalis)

2.3ug/mL(0.08—) Streptococcus faecalis

128ug/mL

MIC

MIC Escherichia coli

97ug/mL(46—)  MICG )




Enterobacter aerogenes 1 Serratia marcescens 2 128ug/mL

( )

MIC 8 5 (Enterobacter cloacae
Escherichiacoli Klebsiella pneumoniae  Pseudomonas aeruginosa  Staphylococcus aureus)
3x10”(E. cloacae)  3.8x10°(P. aeruginosa)

8.9x10%(K. pneumoniae) 3.8x10°(P. aeruginosa) 10pg/mL E.
cloacae ( )

MIC 4 8 3 (Escherichia coli
Klebsiella pneumoniae  Pseudomonas aeruginosa) 4

9x10°(K. pneumoniae) 3x10% 2 ) 7x10°(E. coli) 2x10°%(K. pneumoniae)
8 K. pneumoniae
( )

MIC 8 7 (Enterobacter aerogenes
Escherichia coli Klebsiella pneumoniae Pseudomonas aeruginosa Staphylococcus aureus Providencia stuartii
Serratia marcescens) 85x10°%(S. marcescens)
1.9x10°(P. stuartii) 43x10°(S. marcescens)  3.7x10°(K. pneumoniae) (

10)

(7)
( )
( )
( )



